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Antecedentes

Tiempo

Verano 2019
Brote de listeria

Primavera 2019
primera propuesta

Objetivos

Y

Enfoque "One Health": Crear una Uunica
base de datos con los resultados de
secuenciacion gendmica completa de las
muestras de origen alimentario, ambiental y
clinico en Andalucia.

Precision: ldentificar la cepa  del
microrganismo de forma mas precisa e
Inequivoca, gracias a la utilizacion del genoma
completo, permitiendo incluso la atribucion de
la fuente y vias de transmision.

Organismos

W % Salmonella

Ny
/%

FASTQ

A

>—QC Report /

QCFilter |

y 7/

Filtered FASTQ

N
Assembly
Spades

Contigs

UN L /
/2/
L/

Pipeline

Post-filter QC
Qualimap

reads assignment
> QC Report
— refseq-masher o

MLST/cgMLST
"3 Allelic profile

Plasmid assembly N
plasmidSPAdes /%A
Assembly QC
Y2 > QC Report

Plasmids

LB/ Fln al R ep ort
|rulence genes L/ Virulence )
virulenceFinder e/ phenotype
J Result report L
Resistance genes q : <
W—M’ ~n.. ~ Resistance : python script
/A phenotype
Plasmid e genes L// Plasmid
plasmidFinder 2 phenotye y
Gene annot .
i n... DB specific
Abricate ‘%1 annotation
Serotype assignment 4 7
2 Serotype
allele distances

»allelic distance matrix

CgMLST assignment /
/N L /
python / cg_select 2
. , SNP distances . By
—»  SNP selecction ~ SNP distance matrix -

Sequence type

Core genome

{ MSA / global tree subtree N y_ |
> A SVG subtree
Tree display

> newick tree

Web

— / MSA

"]

00

.6 4@ Campylobacter

2020
SARS-COV-2

ST EGA

Sistema Integrado de Epidemiologia
Gendmica de Andalucia

Investigacion:

Dar un salto cualitativo en

2023
Aplicacion web

la

iInvestigacion, no solo estudios prospectivos sino
tambien retrospectivos relacionados con la salud,
Incluso avanzar en la resistencia a antimicrobianos

0 presencia de genes de virulencia.
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Samples % per province
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Colaboracion: Generar un espiritu de colaboracion

Andalucia y otros ambitos académicos y de
iInvestigacion a nivel autonomico y nacional.
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Num per antimicrobial

Rapidez: Adelantar el
momento de intervencidn en
el caso de Dbrotes de

enfermedad transmitidas por
patdgenos, disminuyendo la
aparicion de nuevos casos
asociados.
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Num per serotype

70 @ amikacin ®i/2a 3a

?__ amoxicillin

400 @ ampicillin \ @12 1

; ® azithromyein @ 4b, 4d, 4e: 377
1 @ bleomycin ® o

@ cephalothin
chloramphenicaol

@ ciprofloxacin
clindamycin

doxycycline

Aplicacion web

* Acceso privado

e Gestidn por dominios y grupos

* Subida de secuencias y metadatos
e Gestion de Alarmas

Arboles filogenético personalizados de Listeria monocytogenes

sampling_province(M)
Sevilla [266]

Cadiz [75]

Granada [73]

Malaga [66]

Huelva [62]

Almeria [32]

Jaén [20]

Pontevedra [22]
Cordoba [17]

Beja [2]

O Lugo [1]

Pashalik de Tanger [1]
O Vizcaya [1]

sample_origin(M)
Clinico [453]
O Alimentario [200]
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4b, 4d, 4e [370]
O 1/2a, 3a [158]
1/2b, 3b, 7 [58]
1/2c, 3¢ [58]
O Nontypeable [8]

HOSPITAL
UNIVERSITARIO

Virgen del Rocio

SEROTYPE(R - lissero)

* Autogestion de visibilidad de cepas

* Exportacion de informes y tablas

* Generacion de arboles filogenéticos a medida

* Analisis bioinformatico eficientes y estandarizados
* Seguridad en el almacenamiento de secuencias

Antimicrobial(R - resfinder_phenotype
fosfomycin [580]
temperature; fosfomycin [35]
fosfomycin; temperature [29]
amoxicillin; ampicillin; piperacillin; ticarc
ciprofloxacin; fosfomycin [1]
fosfomycin; bleomycin; mupirocin [1]
fosfomycin; tetracycline; doxycycline; m
spectinomycin; fosfomycin; lincomycin;
.tobramycin; amikacin; amoxicillin; ampi
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